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产喜树碱喜树内生真菌的筛选及

喜树内生真菌的 ＳＲＡＰ分析

李　霞１　刘佳佳１　陈建华２　栾明宝２　殷珍珍１　杨栋梁１
（１中南大学化学化工学院医药化工所　长沙　４１００８３　２中国农业科学院麻类研究所　长沙　４１００８３）

摘要　生活在宿主植物里的内生真菌是很重要的药用资源。喜树是中国的传统药用植物。从喜树植

物中分离得到了大约５０种菌株，其中一株产喜树碱的菌株通过形态学鉴定为青霉属，这是首次在喜树

植物中发现产喜树碱的青霉属菌株。为研究简单序列重复相关序列扩增多态性（ＳＲＡＰ）方法在喜树

内生真菌中应用的可行性，选择了十株喜树内生真菌进行 ＳＲＡＰ多态性分析。ＳＲＡＰ引物共扩增出

１２９５条带，而这些菌株也被分为三大类。这些结果表明，ＳＲＡＰ研究喜树内生真菌具有高效性，是讨论

喜树内生真菌的遗传多样性的有效方法。

关键词　内生真菌　青霉属　分子标记　遗传多样性
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